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«Tarifes per activitat» de I’article 173 del text refos de la Llei de Taxes
de la Generalitat, aprovat pel Decret Legislatiu 1/2005, de 25 de febrer,
del Consell, amb tots els seus epigrafs.

10. Es modifica I’import de I’epigraf PR1701 «Litotricia renal
extracorporia» de la seccio C.17 «Litotricia renal extracorporia» de la
lletra C «Procediments diagnostics i terapcutics» de I’apartat dos «Tari-
fes per activitaty de ’article 173 del text refos de la Llei de Taxes de la
Generalitat, aprovat pel Decret Legislatiu 1/2005, de 25 de febrer, del
Consell, que queda en els termes segiients:

. L Import
Codi Descripcio (euros)
PR1701 Litotricia renal extracorporia 1.290,37

11. Se suprimix la seccio C.21 «Consell genétic en cancer» de la
lletra C «Procediments diagnostics i terapcutics» de I’apartat dos «Tari-
fes per activitaty de ’article 173 del text refos de la Llei de Taxes de la
Generalitat, aprovat pel Decret Legislatiu 1/2005, de 25 de febrer, del
Consell, amb tots els seus epigrafs.

12. Se suprimix la seccié C.29 «Proves de genética» de la lletra C
«Procediments diagnostics i terapéuticsy» de I’apartat dos «Tarifes per
activitat» de I’article 173 del text refos de la Llei de Taxes de la Genera-
litat, aprovat pel Decret Legislatiu 1/2005, de 25 de febrer, del Consell,
amb tots els seus epigrafs.

13. Es crea la seccié C.31 «Genética i medicina molecular» en la
lletra C «Procediments diagnostics i terapeutics» de I’apartat dos «Tari-
fes per activitaty de 1’article 173 del text refos de la Llei de Taxes de la
Generalitat, aprovat pel Decret Legislatiu 1/2005, de 25 de febrer, del
Consell, amb la redaccio segiient:

«C 31. Genética i medicina molecular.

CITOGENETICA
. L Import

Codi Descripcio (euros)

PR2953  Cariotip en liquid amniotic 152,94

PR2954 Cariotip constitucional en sang periférica 116,46

PR2955 Cariotip en vellositat corial - métode directe 142,63

PR2956 Cariotip en vellositat corial - cultiu 192,20

PR2957 Cariotip en pell 190,15

PR2958 Cariotip d’alta resoluci6 en sang periferica 147,43

PR2961 I?lagnogtlc genetic ‘plfelmplantacmnal (DGP): Cario- 130,66
tip previ sang periferica

PR2962 Dlagnostlg genetl(f ‘p.relmplantacwnal (DGP): 206.23
FISH previ sang periférica

PR2963 Diagnostic genétic preimplantacional (DGP): FISH 24327
blastomera

PR5416 Elsh—hquld amniotic (no compreses en apartats ante- 67.42
riors)

PREDISPOSICIO HEREDITARIA AL CANCER

PR2101 i’;mera consulta en unitat de consell genétic en can- 153.57

PR2102 C‘onsulta successiva en unitat de consell genétic en 7679
cancer
Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome

PR2103 de Lynch): estudi d’inestabilitat de microsatel-lits. 177.88

Mostra tumor parafinada. PCR analisi fragmentose-
lectroforesi capil-lar

do dos «Tarifas por actividad» del articulo 173 del texto refundido de
la Ley de Tasas de la Generalitat, aprobado por Decreto Legislativo
1/2005, de 25 de febrero, del Consell, con todos sus epigrafes.

10. Se modifica el importe del epigrafe PR1701 «Litotricia renal
extracorporea» de la seccion C.17 «Litotricia renal extracorpdrea» de la
letra C «Procedimientos diagndsticos y terapéuticos» del apartado dos
«Tarifas por actividad» del articulo 173 del texto refundido de la Ley de
Tasas de la Generalitat, aprobado por Decreto Legislativo 1/2005, de 25
de febrero, del Consell, quedando en los siguientes términos:

(g L Importe
Codigo  Descripcion (euros)
PR1701 Litotricia renal extracorporea 1.290,37

11. Se suprime la seccion C.21 «Consejo genético en cancer» de la
letra C «Procedimientos diagndsticos y terapéuticos» del apartado dos
«Tarifas por actividad» del articulo 173 del texto refundido de la Ley de
Tasas de la Generalitat, aprobado por Decreto Legislativo 1/2005, de 25
de febrero, del Consell, con todos sus epigrafes.

12. Se suprime la seccion C.29 «Pruebas de genética» de la letra C
«Procedimientos diagnoésticos y terapéuticos» del apartado dos «Tarifas
por actividad» del articulo 173 del texto refundido de la Ley de Tasas
de la Generalitat, aprobado por Decreto Legislativo 1/2005, de 25 de
febrero, del Consell, con todos sus epigrafes.

13. Se crea la seccion C.31 «Genética y medicina molecular» en la
letra C «Procedimientos diagndsticos y terapéuticos» del apartado dos
«Tarifas por actividad» del articulo 173 del texto refundido de la Ley de
Tasas de la Generalitat, aprobado por Decreto Legislativo 1/2005, de 25
de febrero, del Consell, con la siguiente redaccion:

«C 31. Genética y medicina molecular.

CITOGENETICA
Codigo  Descripcion Importe
(euros)
PR2953  Cariotipo en liquido amnidtico 152,94
PR2954 Cariotipo constitucional en sangre periférica 116,46
PR2955 Cariotipo en vellosidad corial - método directo 142,63
PR2956 Cariotipo en vellosidad corial - cultivo 192,20
PR2957 Cariotipo en piel 190,15
PR2958 Cariotipo de alta resolucion en sangre periférica 147,43
PR2961 Dlagnpstlco (_}enetlco Prejltrn.plantacmnal (DGP): 130,66
Cariotipo previo sangre periférica
PR2962 Dlagnostl_co Genetlco. Pyr_elmplantacmnaI (DGP): 20623
FISH previo sangre periférica
Diagnéstico Genético Preimplantacional (DGP):
PR2963 FISH blastomera 243,27
PR5416 Flsh-llqu}do amniotico (no comprendidas en aparta- 67.42
dos anteriores)
PREDISPOSICION HEREDITARIA AL CANCER
PR2101 Prrlmera consulta en unidad de consejo genético en 153.57
cancer
PR2102 Cronsulta sucesiva en unidad de consejo genético en 76.79
cancer
Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-
PR2103 M€ de Lynch): estudio de inestabilidad de microsatéli- 177.88

tes. Muestra tumor parafinada. PCR analisis fragmen-
toselectroforesis capilar
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Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome de Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-
Lynch): estudi d’expressio proteines MLH1, MSH2, me de Lynch): estudio de expresion proteinas MLH1,
PR2104 MSH6 i PMS2. Mostra tumor parafinada. Inmuno- 298,52 PR2104 MSH2, MSH6 y PMS2. Muestra tumor parafina- 298,52
histoquimica. da. Inmunohistoquimica.
Cancer de mama i ovari familiar: gens BRCAL1 i Cancer de mama y ovario familiar: genes BRCA1 y
BRCA2. Estudi complet de mutacions puntuals. Cas BRCAZ2. Estudio completo de mutaciones puntua-
PR2107 index. Sang. HRM i seqiienciaciéo de 1’ex6 corres- 1.195,75 PR2107 les. Caso indice. Sangre. HRM y secuenciacion del 119575
ponent. exon correspondiente.
Poliposis adenomatosa familiar: gen APC. Estudi de Poliposis adenomatosa familiar: gen APC. Estudio de
PR2110 mutacions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacid 3.376,91 PR2110 mutaciones puntuales. Caso indice. Sangre. Secuen- 3.376,91
completa. ciacion completa
Von Hippel Lindau: gen VHL. Estudi de mutacions Von Hippel Lindau: gen VHL. Estudio de mutaciones
PR2112 puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacié completa. 355,92 PR2112 puntuales. Caso indice. Sangre. Secuenciacion com- 355,92
pleta.
Neoplasia Endocrina Multiple tipus 2 (MEN2A, Neoplasia Endocrina Multiple tipo 2 (MEN2A, MEN
PR2114 MEN 2B): gen RET. Sang. Seqiienciacio exons 10, 401,00 PR2114 2B): gen RET. Sangre. Secuenciacion exones 10, 11, 401,00
11,13, 14,151 16. 13, 14,15 y 16.
Retinoblastoma: gen RB1. Estudi de segregacio Retinoblastoma: gen RB1. Estudio de segregacion
de marcadors polimorfics en cas index o famili- de marcadores polimoérficos en caso indice o fami-
PR2116 ar. Sang/teixit tumoral parafinat. PCR-analisis de 491,97 PR2116 liar. Sangre/tejido tumoral parafinado. PCR-analisis 491,97
fragments per electroforesi capil-lar. de fragmentos por electroforesis capilar.
Retinoblastoma: gen RB1. Estudi de mutacions Retinoblastoma: gen RB1. Estudio de mutaciones
PR2117 puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacié completa. 1.675,86 PR2117 puntuales. Caso indice. Sangre. Secuenciacion com- 1.675,86
pleta.
Retinoblastoma: gen RB1. Estudi de mutacions pun- Retinoblastoma: gen RB1. Estudio de mutaciones
PR2119 tuals. Cas index. Sang i tumor parafinat. Seqiienci- 2.381,19 PR2119 puntuales. Caso indice. Sangre y tumor parafina- 2.381,19
aci6 completa. do. Secuenciacion completa.
PR2121 Betmoblastqma: gen RBI1. Estudi de metilacio Cas 296,92 PR2121 Retlnf)bl_astoma: gen RB1. Estudio de metilacion 296,92
index. Sang i tumor parafinat. Caso indice. Sangre y tumor parafinado.
Cancer de mama i ovari familiar: gens BRCA1 i Cancer de mama y ovario familiar: genes BRCAI y
PR2123 BRCAZ2. Estudi de grans reordenaments. Cas index. 205,61 PR2123 BRCAZ2. Estudio de grandes reordenamientos. Caso 205,61
Sang. MLPA. indice. Sangre. MLPA.
Poliposi adenomatosa familiar: gen APC. Estudi Poliposis adenomatosa familiar: gen APC. Estudio
PR2124 de grans reordenaments. Cas index. Sang. MLPA. 194,21 PR2124 de grandes reordenamientos. Caso indice. Sangre. 194,21
MLPA.
Peutz-Jeghers: gen STK11. Estudi de mutacions Peutz-Jeghers: gen STK11. Estudio de mutaciones
PR2125 puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacio completa. 442,40 PR2125 puntuales. Caso indice. Sangre. Secuenciacion com- 442,40
pleta.
PR2126 Cow'den: gen PTEN. ?stufil de mutacions puntuals. 442,40 PR2126 Cowden: gen PTEN. Estudio de mu?a}cmnes puntua- 442,40
Cas index. Sang. Seqiienciaci6 completa. les. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa.
PR2127 EStU.dl' Predlctlu de risc en familiar de cas index amb 165.12 PR2127 Estudio pr;(rhctlvo de riesgo en familiar de caso indice 165.12
mutacio puntual detectada. con mutacion puntual detectada.
PR2128 Estudl' Predlctlu de risc en familiar de cas index amb 218,62 PR2128 Estudio pr?(rilCtIVO de riesgo en familiar de caso 1.nd1ce 218,62
mutacio detectada de tipus gran reordenament. con mutacion detectada de tipo gran reordenamiento
PR2129 L1-Fraurpen1: gen TP53. E"stud_l de mutacions puntu- 493.40 PR2129 L1-Fraumem:' gen TP53. Estudio de r.nu.ter1c10nes pun- 493.40
als. Cas index. Sang. Seqiienciacié completa. tuales. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa.
Melanoma hereditari: gen CDKN2A (p16). Estudi de Melanoma hereditario: gen CDKN2A (p16). Estu-
PR2130 mutacions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacid 226,51 PR2130 dio de mutaciones puntuales. Caso indice. Sangre. 226,51
completa. Secuenciacién completa.
Cancer gastric difiis hereditari: gen CDHI1. Estudi de Cancer gastrico difuso Hereditario: gen CDHI.
PR2131 mutacions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacid 655,43 PR2131 Estudio de mutaciones puntuales. Caso indice. San- 655,43
completa. gre. Secuenciacion completa.
Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no poliposico (sindrome
PR2133 de Lynch): gen MLH1. Estudi de mutacions puntuals. 592,00 PR2133  de Lynch): gen MLHI1. Estudio de mutaciones puntua- 592,00
Cas index. Sang. Seqiienciacié completa les. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa
Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindrome
PR2134 de Lynch): gen MSH2. Estudi de mutacions puntuals. 592,00 PR2134  de Lynch): gen MSH2. Estudio de mutaciones puntua- 592,00
Cas index. Sang. Seqiienciaci6é completa. les. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa.
Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindrome
PR2135 de Lynch): gen MSH6. Estudi de mutacions puntuals. 592,00 PR2135 de Lynch): gen MSH6. Estudio de mutaciones puntua- 592,00

Cas index. Sang. Seqiienciacié completa.

les. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa.
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Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindrome

PR2136 de Lynch): gen PMS2. Estudi de mutacions puntuals. 750,00 PR2136 de Lynch): gen PMS2. Estudio de mutaciones puntua- 750,00
Cas index. Sang. Seqiienciaci6é completa. les. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa.

Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no poliposico (sin-

PR2137 de Lynch): estudi de mutaci6 BRAF V600E. Mostra 125,00 PR2137 drome de Lynch): estudio de mutacion BRAF 125,00
tumor parafinada. Seqiienciacio. V600E. Muestra tumor parafinada. Secuenciacion.
Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome de Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-

PR2138 Lynch): gen MLHI. Estudi de grans reordenaments. 158,00 PR2138 me de Lynch): gen MLHI. Estudio de grandes reorde- 158,00
Cas index. Sang. MLPA. namientos. Caso indice. Sangre. MLPA.

Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindro- Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-

PR2139 me de Lynch): estudi de metilacio del promotor de 158,00 PR2139 me de Lynch): estudio de metilacion del promotor de 158,00
MLHI. Mostra tumor parafinada. MS-MLPA. MLHI1. Muestra tumor parafinada. MS-MLPA.

Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome de Cancer colorrectal hereditario no polip6sico (sindro-

PR2140 Lynch): gen MSH2. Estudi de grans reordenaments. 158,00 PR2140 me de Lynch): gen MSH2. Estudio de grandes reorde- 158,00
Cas index. Sang. MLPA. namientos. Caso indice. Sangre. MLPA.

Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome de Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-

PR2141 Lynch): gen MSH6. Estudi de grans reordenaments. 158,00 PR2141 me de Lynch): gen MSH6. Estudio de grandes reorde- 158,00
Cas index. Sang. MLPA. namientos. Caso indice. Sangre. MLPA.

Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-

PR2142 de Lynch): gen PMS2. Estudi de grans reordena- 158,00 PR2142 me de Lynch): gen PMS2. Estudio de grandes reorde- 158,00
ments. Cas index. Sang. MLPA. namientos. Caso indice. Sangre. MLPA.

Cancer colorectal hereditari no poliposic (sindrome Cancer colorrectal hereditario no polipésico (sindro-

PR2143 de Lynch): gen EPCAM. Estudi de grans reordena- 158,00 PR2143 me de Lynch): gen EPCAM. Estudio de grandes reor- 158,00
ments. Cas index. Sang. MLPA. denamientos. Caso indice. Sangre. MLPA.
Peutz-Jeghers: gen STK11. Estudi de grans reordena- Peutz-Jeghers: gen STK11. Estudio de grandes reor-

PR2144 ments. Cas index. Sang. MLPA. 158,00 PR2144 denamientos. Caso indice. Sangre. MLPA. 158,00
Cowden: gen PTEN. Estudi de grans reordenaments. Cowden: gen PTEN. Estudio de grandes reordena-

PR21435 Cas index. Sang. MLPA. 158,00 PR2145 mientos. Caso indice. Sangre. MLPA. 158,00
Li-Fraumeni: gen TP53: Estudi de grans reordena- Li-Fraumeni: gen TP53: Estudio de grandes reordena-

PR2146 ments. Cas index. Sang. MLPA. 158,00 PR2146 mientos. Caso indice. Sangre. MLPA. 158,00
Neoplasia Endocrina Multiple tipus 1: gen MEN1. Neoplasia endocrina multiple tipo 1: gen MENI1.

PR2147 Estudi de mutacions puntuals. Cas index. Sang. 429,00 PR2147 Estudio de mutaciones puntuales. Caso indice. San- 429,00
Seqiienciacié completa. gre. Secuenciacion completa.

Poliposi atenuada lligada al MYH: estudi de mutaci- Poliposis atenuada ligada al MYH: estudio de muta-

PR2148 ons recurrents en MUTYH: T165C i G382D. Sang. 200,00 PR2148 ciones recurrentes en MUTYH: T165C y G382D. 200,00
Seqiienciacio. Sangre. Secuenciacion.

Poliposi atenuada lligada al MYH: gen MUTYH. Poliposis atenuada ligada al MYH: gen MUTYH.

PR2149 Estudi de mutacions puntuals. Cas index. 636,00 PR2149 Estudio de mutaciones puntuales. Caso indice. San- 636,00
Sang. Seqiienciacié completa. gre. Secuenciacion completa.

Leiomiomatosi i cancer renal hereditaris: gen Leiomiomatosis y cancer renal hereditarios: gen FH.

PR2150 FH. Estudi de mutacions puntuals. Cas index. 478,00 PR2150 Estudio de mutaciones puntuales. Caso indice. San- 478,00
Sang. Seqiienciacio completa. gre. Secuenciacion completa.

PR2151 Bln-Hogg-que: gen FLCN. Fstu_dl fi,e mutacions 478,00 PR2151 Bln-Hogg-Dub§: gen FLCN. Estudlov de' ,mutac10nes 478,00
puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacié completa. puntuales. Caso indice. Sangre. Secuenciacion completa.
Paraganglioma hereditari: gen SDHB. Estudi de Paraganglioma Hereditario: gen SDHB. Estudio de

PR2152 mutacions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacio 318,00 PR2152 mutaciones puntuales. Caso indice. Sangre. Secuen- 318,00
completa. ciacion completa.

Paraganglioma hereditari: gen SDHC. Estudi de Paraganglioma Hereditario: gen SDHC. Estudio de

PR2153 mutacions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacid 245,00 PR2153 mutaciones puntuales. Caso indice. Sangre. Secuen- 245,00
completa. ciacion completa.

Paraganglioma hereditari: gen SDHD. Estudi de Paraganglioma Hereditario: gen SDHD. Estudio de

PR2154 mutacions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacid 219,00 PR2154 mutaciones puntuales. Caso indice. Sangre. Secuen- 219,00
completa. ciacion completa.

Paraganglioma hereditari: gens SDHB, SDHC, Paraganglioma Hereditario: genes SDHB, SDHC,

PR2155 SDHD. Estudi de grans reordenaments. Cas index. 158,00 PR2155 SDHD. Estudio de grandes reordenamientos. Caso 158,00
Sang. MLPA. indice. Sangre. MLPA.

Neurofibromatosi tipus 2: gen NF2. Estudi de muta- Neurofibromatosis tipo 2: gen NF2. Estudio de muta-
PR2156 cions puntuals. Cas index. Sang. Seqiienciacié com- 636,00 PR2156 ciones puntuales. Caso indice. Sangre. Secuenciacion 636,00

pleta.

completa.
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PR2157

Neurofibromatosi tipus 2: gen NF2. Estudi de grans
reordenaments. Cas index. Sang. MLPA.

158,00

DIAQNC)STIC MOLECULAR DE MALALTIES I SINDROMES DE BASE

GENETICA
PR5409 Amplificacié per pcr d’apo - b- sang
PR5411 Estudi genétic glaucoma: gen myc- sang
PR5412 Gen malaltia de Gilbert- sang
PR5413  Genotip apolipoproteina e- sang
PR5414 Mutaci6 gen homicisteina- sang
PR2901 Analisi de segregacio de marcadors polimorfics
PR2911 Sindrome del cromosoma X-fragil. Analisi de I’ex-
pansié CGG del gen FMR1, Cas index. Sang.
PR2912 Ar}al}s1 mutacions majoritaries: Sindrome de Prader-
Willi
PR2913 Analisi mutacmr}s m,ajorltarles: Sindrome d’Angel-
man (test de metilacio)
PR2914 Apahsl 'mutacmns majoritaries: Sindrome de Beck-
with-Wiedemann
PR2915 Anal‘151 mutacions majoritaries: Incontinentia Pig-
menti
Analisi mutacions majoritaries: Retard mental lligat
PR2916 al cromosoma X (analisi gen ARX /microdelecions/
microduplicacions, etc.)
PR2917 Analisis mutacions majoritaries: Atrofia muscular
espinobulbar (Mal. de Kennedy) (gen AR)
PR2918 Analisis mutacions majoritaries: Hidrocefalia lligada
al cromosoma X (gen LICAM)
PR2919 Analisis mutacions majoritaries: Malaltia de Hunting-
ton (gen IT-15)
Distrofia miotonica tipus I. Malaltia de Steinert. Ana-
PR2921 lisi de I’expansié6 CTG del gen DMPK. Cas index.
Sang
Polineuropatia hereditaria tipus Charcot-Marie-
PR2922  Tooth, Tipus CMT1A. Analisi de la duplicaci6 del
gen PMP22. Cas index. Sang. MLPA
Neuropatia hereditaria de paralisi per pressio o
PR2923 neuropatia tomacular. Analisi de la delecio del gen
PMP22. Cas index. Sang. MLPA
PR2924 Distonia de torsio tipus 1A. Analisi de la mutacio
delta GAG del gen TOR1A. Cas index. Sang.
PR2925 Atrofia muscular espinal tipus I-IV. Analisi de la
delecio de I’exd 7 del gen SMNI. Cas index. Sang.
Ataxia de Friedreich. Estudi de I’expansi6 GAA del
PR2926 gen FXN. Cas index. Sang.
Ataxia espinocerebel-losa dominant tipus SCAL.
PR2927 Estudi de I’expansio GAC del gen SCA1 . Cas index.
Sang.
Ataxia espinocerebel-losa dominant tipus SCA2.
PR2928 Estudi de I’expansio GAC del gen SCA2 . Cas index.
Sang.
Ataxia espinocerebel-losa dominant tipus SCA3
PR2929 (malaltia de Machado-Joseph). Estudi de I’expansid

GAC del gen SCA3. Cas index. Sang.

2,82
67,42
106,03
67,42
106,03

273,00

453,84

245,23

245,23

273,00

401,55

330,11

295,61

1.197,67

264,21

310,51

201,15

201,15

243,65

256,72

264,21

264,21

264,21

264,21

PR2157

Neurofibromatosis tipo 2: gen NF2. Estudio de gran-
des reordenamientos. Caso indice. Sangre. MLPA.

158,00

DIAGNOST!CO MOLECULAR DE ENFERMEDADES Y SINDROMES DE

BASE GENETICA
PR5409 Amplificacion por per de apo - b- sangre
PR5411 Estudio genético glaucoma: gen myc- sangre
PR5412  Gen enfermedad de gilbert- sangre
PR5413  Genotipo apolipoproteina e- sangre
PR5414 Mutacién gen homicisteina- sangre
PR2901 Analisis de segregacion de marcadores polimoérficos
PR2911 Sindrome del cromosoma X-fragil. Analisis de la
expansion CGG del gen FMR1, Caso indice. Sangre.
PR2912 Anahs.ls.mutacwnes mayoritarias: Sindrome de Pra-
der-Willi
PR2913 Analisis mutaciones mayoritarias: Sindrome de
Angelman (test de metilacion)
Analisis mutaciones mayoritarias: Sindrome de Bec-
PR2914 kwith-Wiedemann
PR2915 Al’lall.SIS mutaciones mayoritarias: Incontinentia Pig-
menti
Analisis mutaciones mayoritarias: Retraso mental
PR2916 ligado al cromosoma X (analisis gen ARX /microde-
leciones/ microduplicaciones, etc.)
PR2917 Analisis mutaciones mayoritarias: Atrofia Muscular
Espino-Bulbar (Enf. De Kennedy) (gen AR)
PR2918 Analisis mutaciones mayoritarias: Hidrocefalia ligada
al cromosoma X (gen LICAM)
PR2919 Analisis mutaciones mayoritarias: Enfermedad de
Huntington (gen IT-15)
Distrofia miotonica tipo I. Enfermedad de Steinert.
PR2921 Analisis de la expansion CTG del gen DMPK. Caso
indice. Sangre
Polineuropatia hereditaria tipo Charcot-Marie-Tooth,
PR2922 Tipo CMTI1A. Analisis de la duplicacion del gen
PMP22. Caso indice. Sangre. MLPA
Neuropatia hereditaria de paralisis por presion o
PR2923 neuropatia tomacular. Analisis de la delecion del gen
PMP22. Caso indice. Sangre. MLPA
PR2924 Distonia de torsion tipo 1A. Analisis de la mutacion
deltaGAG del gen TOR1A. Caso indice. Sangre.
PR2925 Atrofia muscular espinal tipos I-IV. Analisis de la dele-
cion del exon 7 del gen SMN1. Caso indice. Sangre.
PR2926 Ataxia de Friedreich. Estudio de la expansion GAA
del gen FXN. Caso indice. Sangre.
Ataxia espinocerebelosa dominante tipo SCA1. Estu-
PR2927 dio de la expansion GAC del gen SCA1. Caso indice.
Sangre.
Ataxia espinocerebelosa dominante tipo SCA2. Estu-
PR2928 dio de la expansion GAC del gen SCA2. Caso indice.
Sangre.
Ataxia espinocerebelosa dominante tipo SCA3 (enfer-
PR2929 medad de Machado-Joseph). Estudio de la expansion

GAC del gen SCA3 . Caso indice. Sangre.
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